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Informacéo do doente / utente  (preenchimento obrigatério ou colar vinheta)

A preencher pela GenoMed: Colar

Nome: etiqueta(s)

Sexo:F OO M O Data de nascimento: / /

N° Processo clinico:

Conferido por:

Dados clinicos e Diagnéstico  (indicar terapéutica, se aplicavel) Diagnéstico inicial [0 Recaida/Progressdo [

Médico requisitante (preenchimento obrigatério)

Nome (ou colar vinheta): N° OM:

Contacto directo (Tel. ou email): Hospital: Servigo:

Autoriza o envio do relatério por e-mail? Sim [0 N&o [ Se sim, por favor indique o endereco institucional

Consentimento Informado  (a ser preenchido pelo médico):

Declaro que o consentimento informado do doente para a diagnoéstico foi obtido. Sim [ Nao [
Declaro que o consentimento informado do doente para investigagéo foi obtido. Sim [ Nao [
Assinatura do Médico Requisitante: Data: / /

Condi¢6es da Amostra

Bloco de parafina acompanhado de H&E representativa ou Seccdes de parafina*

. Solicitamos o envio do relatério de Anatomia Patolégica e/ou informacéo da percentagem de células neoplasicas.

. Recomenda-se a realizagdo de macrodissecgao se a percentagem de células neoplasicas for inferior a 20-30%. Para a avaliacdo de CNVs
por NGS adequada a percentagem de células neoplasicas devera ser superior a 50%.

. CondicGes de rejeicdo de amostra:  Amostras sem tecido/contetdo tumoral. Amostras descalcificadas.

Exame n°: Data da resseccao/biopsia:

[1 Peca cirdrgica [ Biopsia [ Bidpsia por agulha [ cell-block [ Outro

Macrodissecgdo [1 Sim [ N&o % Células Neoplasicas:

Informacé&o relevante sobre a amostra  (principais contaminantes, sangue, necrose ou outros):

Médico Patologista: Hospital:

Contacto directo (Tel. ou email):

Secc0Oes de parafina — Verificar nimero e espessura de cortes necessarios através do cédigo indicado no teste requisitado (pedidos multiplos enviar
um tubo por espessura):

(1) 6x20 pm (3) 3x50 pm (5) 5x5 pm
(2) 10x10 pm (4) 5x10 pm (6) Tecido tumoral 10x10um + Sangue periférico
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Testes Disponiveis

Cancro do Pulméao

I Painel Pulméo por NGS (1) 34900

Hotspots: AKT1; ALK; BRAF; DDR2; EGFR; FGFR2; FGFR3; ERBB2 (HER2); ERBB3 (HER3);
ERBB4 (HER4); KRAS; MAP2K1; MET; NRAS; PIK3CA; RET; ROS1

Rearranjos: ALK; FGFR1; FGFR2; FGFR3; MET (skipping exdo 14); NTRK1; NTRK2; NTRK3;
ROS1; RET

CNVs® EGFR; FGFR1; FGFR2; ERBB2 (HER2); KRAS; MET

O BRAF (Val600) (2) 36314

[ Rearranjos do gene ALK (2p23) por FISH (3) 31710

[J Rearranjos do gene ROS1 (6¢22) por FISH (3) 31710
Cancro Colo-Rectal

I Painel CCR por NGS (1) 34900

Hotspots: BRAF; EGFR; ERBB2 (HER2); ERBB3 (HER3); KRAS; NRAS; PIK3CA
Rearranjos: NTRK1; NTRK2; NTRK3

CNVs® ERBB2 (HER2); MET

] KRAS, com NRAS e BRAF (Val600) reflexo (4) 34900

[J BRAF (Val600) (2) 36314

[ MSI - Instabilidade de Microssatélites (6) 34650

[J Hipermetilagéo do promotor do gene MLH1 (2) 34900

Cancro da Mama

[ PIK3CA (5) 34900

[0 Amplificagdo dos genes FGFR1 (8p12) e FGFR2 (10qg26) por FISH (3)
2x31710

Cancro da Bexiga

[ Painel Bexiga por NGS (1) 34900

Hotspots: AKT1; ALK; BRAF; DDR2; EGFR; FGFR2; FGFR3; ERBB2 (HER2); ERBB3 (HER3);
ERBB4 (HER4); KRAS; MAP2K1; MET; NRAS; PIK3CA; RET; ROS1

Rearranjos: ALK; FGFR1; FGFR2; FGFR3; MET (skipping exdo 14); NTRK1; NTRK2; NTRK3;
ROS1; RET

CNVs® EGFR; FGFR1; FGFR2; ERBB2 (HER2); KRAS; MET

Cancro do Endométrio

[J POLE (exdes 9, 11, 13, e 14) (2) 34900

[ MSI - Instabilidade de Microssatélites (6) 34650

[0 Hipermetilagéo do promotor do gene MLH1 (2) 34900
[ TP53 (2) 34900

Melanoma

] BRAF (Val600) (2) 36314
O KIT (exdo 11) (2) 34847
] NRAS (coddes 12, 13 e 61) (2) 24900

Tumores do Estroma Gastrointestinal (GIST)

[ KIT (exdes 9 e 11) (2) 2xz4847
O KIT (exdes 9, 11, 13, 14 e 17) (2) sxa4847
[0 PDGFRA (exdes 12, 14 e 18) (2) 34900

Tumores do Sistema Nervoso Central

] BRAF (Val600) (2) 36314

(1 H3F3A (K27M e G34R/V) (2) 34900

[ HIST1H3B (K27M) (2) 34900

(] IDH1 (ex&o 4) (2) 34900

[ IDH2 (ex&o 4) (2) 34900

[J Promotor do TERT (C228T e C250T) (2) 34900

[ Metilagdo do Promotor do MGMT (2) 36312

(1 Pesquisa de del(1p36) e del(19q13) por FISH (3) 2x31710
[ Rearranjos do gene RELA (11q13) por FISH (3) 31710
[0 Amplificagdo do gene EGFR (7p12) por FISH (3) 31710
[ Delecgado do gene PTEN (10923.31) por FISH (3) 21710
(] Rearranjos do gene BRAF (7g34) por FISH (3) 31710
(fusdo BRAF-KIAA1549 e variantes)

] Delecgdo do gene CDKN2A (9p21) por FISH (3) 31710

Neoplasias Diversas

(1 Biomarcadores para Tumores Sélidos por NGS (1) 34900

Mutacdes (Hotspots - 35 genes): AKT1; ALK; AR; BRAF; CDK4; CTNNB1; DDR2; EGFR; ERBB2
(HER2); ERBB3 (HER3); ERBB4 (HER4); ESR1; FGFR2; FGFR3; GNA11; GNAQ; HRAS; IDH1;
IDH2; JAK1; JAK2; JAK3; KIT; KRAS; MAP2K1 (MEK1); MAP2K2 (MEK2); MET; MTOR; NRAS;
PDGFRA,; PIK3CA; RAF1; RET; ROS1; SMO

CNVs® (19 genes): ALK; AR; BRAF; CCND1; CDK4; CDK6; EGFR; ERBB2 (HER2); FGFRL;
FGFR2; FGFR3; FGFR4; KIT; KRAS; MET; MYC; MYCN; PDGFRA; PIK3CA

Rearranjos (23 genes): ABL1; AKT3; ALK; AXL; BRAF; EGFR; ERBB2 (HER2); ERG; ETV1; ETV4;
ETV5; FGFR1; FGFR2; FGFR3; MET; NTRK1; NTRK2; NTRK3; PDGFRA; PPARG; RAF1; RET;
ROS1

I Amplificagéo do gene Her-2/neu por FISH (3) 31710
(1 MSI - Instabilidade de Microssatélites (6) 34650

[ PIK3CA (5) 34900
(] Rearranjos dos genes NTRK1, NTRK2 e NTRK3 por NGS (1) 34900

a — Para a avaliagdo de CNVs adequada a percentagem de células neoplasicas devera ser superior a 50%.

Consentimento Informado  (obrigatério - a ser preenchido pelo utente)

Declaro que tomei conhecimento da Politica de Privacidade da GenoMed® - Diagndsticos de Medicina Molecular, S.A., disponivel em https://genomed.pt/politica-de-privacidade-
e-de-cookies/ e dou consentimento para o tratamento dos meus dados pessoais.

O Concordo 00 Néo concordo
Declaro que autorizo a colheita de material biolégico meu/de [afiliagdo],
[nome], nascido a / / , para a execucdo dos testes genéticos acima especificados, cujas finalidades e limitagdes me foram explicadas pelo médico acima
referido. Fui informado sobre as consequéncias resultantes destes testes. Autorizo que a minha amostra seja armazenada de forma a permitir a repeticdo do teste ou a
realizagdo de testes adicionais na GenoMed ou em Centros de referéncia a nivel mundial com os quais exista colaboragéo. Os dados sujeitos a sigilo médico s6 poderédo ser
revelados a familiares e respectivos médicos com a minha permisséo e nunca a terceiros. Poderei revogar este consentimento em qualquer altura.

O Concordo 0 Néo concordo
Declaro ainda que a amostra podera ser utilizada para fins de investigacéo cientifica (os resultados dos testes/dados clinicos poderdo ser usados em publicacdes cientificas de
forma andénimay), no ambito de projecto aprovado por Comisséo de Etica competente para o efeito.

O Concordo 0 Néo concordo
(De acordo com a norma da DGS n° 015/2013 actualizada.)

Assinatura do utente: Data: / /
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